Таблица 1.   Модель множественной регрессионной связи между ПСЭ и уровнем белков мембраны эритроцитов  у больных артериальной гипертензией. 

	Описательная статистика  (n=51)

	Переменные
	Средняя
	стандартное отклонение
	p-уровень*

	ПСЭ
	3,444
	0,142
	p>0,20

	х1 -     α-Спектрин
	76,43
	44,55
	p>0,20

	√х2 -   АТБ***
	9,097
	1,573
	p>0,20

	ln(х3) - Г-3-ФДГ**
	3,883
	0,439
	p>0,20

	х4 -     Тропомиозин
	87,58
	37,51
	p>0,20

	Описание модели
	стандартная ошибка 
	p-уровень

	R
	0,86
	0,075
	0,0000

	R2
	0,74
	
	

	Свободный член
	3,233
	0,102
	0,0000

	Переменные
	Регрессионные коэффициенты
	стандартная ошибка
	p-уровень

	α-Спектрин
	0,003
	0,0003
	0,0000

	√(АТБ)
	-0,137
	0,016
	0,0000

	ln(Г-3-ФДГ)
	0,275
	0,048
	0,0000

	Тропомиозин
	0,002
	0,0004
	0,0000

	Статистика  Дарбина-Уотсона
	d(2,12)
	Сериальная корреляция между остатками (-0,08)


* критерий согласия Колмогорова-Смирнова на нормальность распределения; ** преобразование извлечением натурального логарифма; *** преобразование извлечением квадратного корня. R – коэффициент множественной корреляции; R2 – общий коэффициент детерминации. 
